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4-methyl-Glc-Acid	3	4	5	6	85	100	43	26	pH
% 4-O-methyl glucuronic 
acid (w/w)

3	6	3	5	2	3	6	3	5	2	55	60	65	70	75	74	83	100	100	84	T (°C)
% 4-O-methyl glucuronic 
acid (w/w)

2.7270277818709936E-2	0.20663956995022423	1.0558590665300511	0.13289459331371234	0.46743560711788668	0.10216751971516681	2.7270277818709936E-2	0.20663956995022423	1.0558590665300511	0.13289459331371234	0.46743560711788668	0.10216751971516681	2.5	3	4	5	6	7	16.600265604249671	61.435067809569787	94.337800313895926	100	97.251398446617571	19.960561793231111	pH
% 4-O-methyl glucuronic 
acid (w/w)

1.017834312951851	0.95407563523486349	6.606320823687388E-2	0.70422611803668422	0.11522652599454888	0.50987737752587781	1.017834312951851	0.95407563523486349	6.606320823687388E-2	0.70422611803668422	0.11522652599454888	0.50987737752587781	40	50	60	70	80	90	68.952999948142647	91.604293789217124	100	94.752035401289547	75.939914608217677	33.314895161708534	100	T (°C)
% 4-O-methyl glucuronic 
acid (w/w)
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4-methyl-Glc-Acid GH115

		Inj.		Injection Name		Type		Ret.Time		Amount		Rel.Area		Area		Height		Type		Width (50%)		Asym.		Resol.		Plates

		No.		Selected Peak:				min				%		nC*min		nC				min		EP		EP		EP

		4-methyl-Glc-Acid		4-methyl-Glc-Acid		4-methyl-Glc-Acid		4-methyl-Glc-Acid		4-methyl-Glc-Acid		4-methyl-Glc-Acid		4-methyl-Glc-Acid		4-methyl-Glc-Acid		4-methyl-Glc-Acid		4-methyl-Glc-Acid		4-methyl-Glc-Acid		4-methyl-Glc-Acid		4-methyl-Glc-Acid

								ED_1		ED_1		ED_1		ED_1		ED_1		ED_1		ED_1		ED_1		ED_1		ED_1

		1		blanc		Unknown		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		2		std 5		Unknown		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		3		std 25		Unknown		18.084		n.a.		0.1		0.313		1.37		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.												max		2.58

		4		std 50		Unknown		18.083		n.a.		0.12		0.6264		2.74		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		5		1		Unknown		18.317		n.a.		0.08		0.2862		1.23		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.				pH3		5.28				0.05				0.06						pH		4-methyl-Glc-Acid

		6		2		Unknown		18.317		n.a.		0.07		0.3048		1.36		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.				pH3		5.45				0.06				0.00		2%				3		85%		85		9%

		7		3		Unknown		18.284		n.a.		2.84		11.2259		42.6		M		0.23		n.a.		n.a.		35110				pH3		5.54				2.03				2.19						4		100%		100		10%

		8		4		Unknown		18.267		n.a.		3.03		13.3589		49.86		M		0.231		1.31		n.a.		34716				pH3		5.68				2.35				0.23		11%				5		43%		43		1%

		9		5		Unknown		18.2		n.a.		3.12		13.543		54.56		M *		0.227		n.a.		2.81		35605				pH4		5.63				2.41				2.58						6		26%		26		0%

		10		6		Unknown		18.2		n.a.		3.11		15.5248		62.47		M *		0.229		n.a.		n.a.		35071				pH4		5.63				2.76				0.25		10%				7		3%		3		0%

		11		7		Unknown		18.25		n.a.		1.34		5.7736		23.41		M		0.228		n.a.		n.a.		35434				pH5		5.32				1.09				1.10						8		10%		10		1%

		12		8		Unknown		18.267		n.a.		1.45		5.9767		24.03		M		0.227		n.a.		n.a.		35892				pH5		5.34				1.12				0.02		2%

		13		9		Unknown		18.3		n.a.		0.84		3.6009		14.57		M		0.23		n.a.		n.a.		35154				pH6		5.41				0.67				0.67

		14		Std 25		Unknown		18.117		n.a.		0.1		0.3198		1.36		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.														0.01		2%

		15		10		Unknown		18.317		n.a.		0.87		3.6915		14.95		M		0.23		n.a.		n.a.		35016				pH6		5.4				0.68										Bl		2%				0%

		16		11		Unknown		18.317		n.a.		0.12		0.5173		2.18		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.				pH7		5.69				0.09				0.09

		17		12		Unknown		18.317		n.a.		0.11		0.4488		1.94		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.				pH7		5.43				0.08				0.01		7%

		18		13		Unknown		18.317		n.a.		0.32		1.3081		5.29		M		0.251		n.a.		n.a.		29470				pH8		5.33				0.25				0.26

		19		14		Unknown		18.317		n.a.		0.36		1.5735		6.37		M		0.244		n.a.		n.a.		31199				pH8		5.86				0.27				0.02		6%

		20		AA 15		Unknown		18.25		n.a.		6.67		27.8448		111.35		M		0.255		n.a.		0.9		28268

		21		AA 30		Unknown		18.284		n.a.		6.56		27.8315		109.82		M		0.265		n.a.		0.86		26325

		22		AA 45		Unknown		18.267		n.a.		6.16		29.101		112.15		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		23		AA 60		Unknown		18.267		n.a.		5.86		28.7781		113.41		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		24		AA 1 15		Unknown		18.217		n.a.		5.73		34.0336		131.86		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		25		AA 1 15		Unknown		18.267		n.a.		5.8		30.3948		120.07		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		26		Std 5		Unknown		18.117		n.a.		0.08		0.1048		0.45		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		27		Std 25		Unknown		18.117		n.a.		0.11		0.3238		1.36		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		28		Std 50		Unknown		18.1		n.a.		0.12		0.6434		2.7		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		29		blanc		Unknown		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		Maximum						18.317		0		6.67		34.0336		131.86				0.265		1.31		2.81		35892

		Average						18.237		n.a.		2.12		9.9019		38.98				0.237		1.31		1.52		33105

		Minimum						18.083		0		0.07		0.1048		0.45				0.227		1.31		0.86		26325

		Standard Deviation						0.082		n.a.		2.47		11.9806		46.92				0.013		n.a.		1.11		3357

		Relative Standard Deviation						0.45%		n.a.		116.42%		120.99%		120.38%				5.57%		n.a.		73.12%		10.14%
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Xylobiose GH 67

		Inj.		Injection Name		Type		Ret.Time		Amount		Rel.Area		Area		Height		Type		Width (50%)		Asym.		Resol.		Plates

		No.		Selected Peak:				min				%		nC*min		nC				min		EP		EP		EP

		Xylobiose		Xylobiose		Xylobiose		Xylobiose		Xylobiose		Xylobiose		Xylobiose		Xylobiose		Xylobiose		Xylobiose		Xylobiose		Xylobiose		Xylobiose

								ED_1		ED_1		ED_1		ED_1		ED_1		ED_1		ED_1		ED_1		ED_1		ED_1

		1		Blanc		Unknown		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		2		Blanc		Unknown		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		3		Std 5		Unknown		7.283		n.a.		12.71		11.2276		42.88		bM *		0.24		1.11		n.a.		5118						5				R^2		0.9996664538

		4		Std 12,5		Unknown		7.284		n.a.		15		26.8995		101.92		bM *		0.242		1.08		n.a.		5014						12.5				max		63.79

		5		Std 25		Unknown		7.3		n.a.		17.88		53.762		201.66		bM *		0.245		1.09		n.a.		4922						25

		6		Std 50		Unknown		7.267		n.a.		19.51		103.4435		379.87		bM *		0.251		1.15		n.a.		4639						50

		7		pH 5 + AA		Unknown		7.183		n.a.		0.1		0.46		1.28		BM		0.34		1.4		n.a.		2479										0.48						No enz		1%		0%

		8		pH 5 + AA		Unknown		7.2		n.a.		0.11		0.5044		1.36		BM		0.355		1.34		n.a.		2277										0.03		7%

		9		pH3 +AA + GH67		Unknown		7.2		n.a.		9.6		50.9861		191.25		BM *		0.245		1.1		n.a.		4789										52.79						pH		GH 67 xylobiose		Stdev

		10		pH3 +AA + GH67		Unknown		7.2		n.a.		10.09		54.5964		205.38		M *		0.244		1.12		n.a.		4818										2.55		5%				3		83%		4%

		11		pH4 +AA + GH67		Unknown		7.117		n.a.		10.69		59.4302		218.67		M *		0.247		1.24		n.a.		4601										60.16						4		94%		2%

		12		pH4 +AA + GH67		Unknown		7.134		n.a.		10.84		60.8824		223.94		M *		0.247		1.17		n.a.		4620										1.03		2%				5		100%		4%

		13		pH5 +AA + GH67		Unknown		7.117		n.a.		11.58		65.5301		240.36		M *		0.248		1.26		n.a.		4558										63.79						6		73%		3%

		14		pH5 +AA + GH67		Unknown		7.117		n.a.		11.12		62.0476		227.89		M *		0.254		1.19		n.a.		4362										2.46		4%				7		53%		0%

		15		Std 12,5		Unknown		7.267		n.a.		16.15		26.8736		100.83		M		0.244		1.12		n.a.		4898																8		74%		1%

		16		pH6 +AA + GH67		Unknown		7.134		n.a.		8.51		45.2445		166.36		BM *		0.248		1.17		n.a.		4588										46.47

		17		pH6 +AA + GH67		Unknown		7.134		n.a.		8.73		47.7014		173.67		bM *		0.249		1.21		n.a.		4540										1.74		4%

		18		pH7 +AA + GH67		Unknown		7.134		n.a.		6.59		34.0363		125.69		BM *		0.247		1.18		n.a.		4625										33.94

		19		pH7 +AA + GH67		Unknown		7.133		n.a.		6.5		33.8401		125.55		BM *		0.246		1.16		n.a.		4672										0.14		0%

		20		pH8 +AA + GH67		Unknown		7.167		n.a.		8.66		46.5615		176.06		BM		0.243		1.15		n.a.		4820										47.24

		21		pH8 +AA + GH67		Unknown		7.167		n.a.		8.98		47.9139		179.73		bM *		0.245		1.14		n.a.		4742										0.96		2%

		22		Std 5		Unknown		7.283		n.a.		14.99		11.3928		42.88		M *		0.242		1.08		n.a.		5005

		23		Std 25		Unknown		7.284		n.a.		18.25		53.8894		199.3		M		0.248		1.09		n.a.		4769

		Maximum						7.3		0		19.51		103.4435		379.87				0.355		1.4		0		5118

		Average						7.195		n.a.		10.79		42.7249		158.41				0.256		1.17		n.a.		4517

		Minimum						7.117		0		0.1		0.46		1.28				0.24		1.08		0		2277

		Standard Deviation						0.068		n.a.		5.17		24.4092		89.75				0.031		0.08		n.a.		735

		Relative Standard Deviation						0.94%		n.a.		47.89%		57.13%		56.66%				12.02%		7.14%		n.a.		16.27%
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4-methyl-Glc-Acid

		Inj.		Injection Name		Type		Ret.Time		Amount		Rel.Area		Area		Height		Type		Width (50%)		Asym.		Resol.		Plates

		No.		Selected Peak:				min				%		nC*min		nC				min		EP		EP		EP

		4-methyl-Glc-Acid		4-methyl-Glc-Acid		4-methyl-Glc-Acid		4-methyl-Glc-Acid		4-methyl-Glc-Acid		4-methyl-Glc-Acid		4-methyl-Glc-Acid		4-methyl-Glc-Acid		4-methyl-Glc-Acid		4-methyl-Glc-Acid		4-methyl-Glc-Acid		4-methyl-Glc-Acid		4-methyl-Glc-Acid

								ED_1		ED_1		ED_1		ED_1		ED_1		ED_1		ED_1		ED_1		ED_1		ED_1

		1		Blanc		Unknown		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		2		Blanc		Unknown		18.05		n.a.		0.03		0.0263		0.07		MB		0.291		n.a.		n.a.		21313

		3		Std 5		Unknown		18.117		n.a.		0.08		0.0688		0.28		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		4		Std 12,5		Unknown		17.884		n.a.		0.07		0.1506		0.75		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		5		Std 25		Unknown		17.883		n.a.		0.09		0.3048		1.51		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		6		Std 50		Unknown		17.834		n.a.		0.13		0.7113		3.38		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		7		GH 67 T45 A		Unknown		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		8		GH 67 T45 B		Unknown		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		9		GH 67 T50 A		Unknown		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		10		GH 67 T50 B		Unknown		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		11		AA T50 A		Unknown		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		12		AA T50 B		Unknown		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		13		GH 67 T55 A		Unknown		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		14		GH 67 T55 B		Unknown		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		15		Std 12,5		Unknown		17.867		n.a.		0.1		0.1614		0.8		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		16		GH 67 T60 A		Unknown		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		17		GH 67 T60 B		Unknown		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		18		GH 67 T65 A		Unknown		18.05		n.a.		2.58		17.5288		133.16		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		19		GH 67 T65 B		Unknown		18.034		n.a.		2.87		19.7422		141.49		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		20		GH 67 T70 A		Unknown		18.017		n.a.		4.58		33.2348		178.7		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		21		GH 67 T70 B		Unknown		18.017		n.a.		4.2		30.3859		169.36		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		22		GH 67 T75 A		Unknown		18		n.a.		5.27		39.2944		191.23		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		23		GH 67 T75 B		Unknown		18		n.a.		5.52		41.5628		195.93		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		24		Blanc		Unknown		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		25		Std 5		Unknown		17.85		n.a.		0.06		0.0744		0.34		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		26		Std 12,5		Unknown		17.85		n.a.		0.09		0.1544		0.79		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		27		Std 25		Unknown		17.867		n.a.		0.09		0.315		1.55		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		28		Std 50		Unknown		17.867		n.a.		0.11		0.6053		3		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		inweeg														0						0		0

		29		GH 115 T45 A		Unknown		18.067		n.a.		1.78		10.1045		38.63		bM *		0.242		1.08		1.72		30879		5.58		1.8				1.8								45		1.83		0.0		51		51%		1%

		30		GH 115 T45 B		Unknown		18.067		n.a.		1.69		10.0753		38.49		M *		0.242		1.09		1.72		30817		5.47		1.8				0.0		1%						50		2.25		0.2		63		63%		6%

		31		GH 115 T50 A		Unknown		17.967		n.a.		0.1		0.5734		2.16		bM *		0.235		n.a.		1.57		32296		5.51		0.1				0.1								55		2.64		0.1		74		74%		3%		3

		32		GH 115 T50 B		Unknown		17.983		n.a.		0.1		0.5934		2.27		bM *		0.232		n.a.		n.a.		33409		5.63		0.1				0.0		1%						60		2.95		0.2		83		83%		6%		6

		33		BW T50 A		Unknown		18.067		n.a.		2.09		13.2879		51.25		bM *		0.239		1.05		1.74		31567		5.52		2.4				2.2								65		3.57		0.1		100		100%		3%		3

		34		BW T50 B		Unknown		18.067		n.a.		1.91		11.5389		44.47		bM *		0.233		1.05		1.8		33361		5.52		2.1				0.2		10%						70		3.58		0.2		100		100%		5%		5

		35		GH 115 T55 A		Unknown		18.067		n.a.		2.37		15.1067		58.11		bM *		0.24		1.05		1.83		31375		5.57		2.7				2.6								75		3.00		0.1		84		84%		2%		2

		36		GH 115 T55 B		Unknown		18.05		n.a.		2.23		13.7381		52.92		bM *		0.24		1.1		1.79		31384		5.36		2.6				0.1		4%

		37		Std 12,5		Unknown		17.867		n.a.		0.07		0.1612		0.78		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.																		3.58

		38		GH 115 T60 A		Unknown		18.05		n.a.		2.86		17.2054		67.07		bM *		0.237		1.09		n.a.		32149		5.56		3.1				3.0

		39		GH 115 T60 B		Unknown		18.05		n.a.		2.58		16.0003		62.22		bM *		0.238		1.09		1.8		31978		5.69		2.8				0.2		7%

		40		GH 115 T65 A		Unknown		18.017		n.a.		3.29		20.5943		79.64		bM *		0.239		1.13		1.82		31506		5.67		3.6				3.6

		41		GH 115 T65 B		Unknown		18.05		n.a.		2.99		19.906		77.59		bM *		0.237		1.08		n.a.		32063		5.68		3.5				0.1		3%

		42		GH 115 T70 A		Unknown		18.034		n.a.		2.95		18.9654		73.93		bM *		0.237		1.08		n.a.		32067		5.49		3.5				3.6

		43		GH 115 T70 B		Unknown		18		n.a.		3.02		20.4788		79.64		M *		0.238		1.12		n.a.		31718		5.53		3.7				0.2		5%

		44		GH 115 T75 A		Unknown		18.034		n.a.		2.62		17.4326		67.56		bM *		0.239		1.08		1.73		31642		5.71		3.1				3.0

		45		GH 115 T75 B		Unknown		18.05		n.a.		2.51		16.1674		62.03		bM *		0.241		1.07		1.72		31125		5.48		3.0				0.1		2%

		46		Std 5		Unknown		17.85		n.a.		0.03		0.0774		0.32		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		47		Std 25		Unknown		17.867		n.a.		0.09		0.3058		1.5		M		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		Maximum						18.117		0		5.52		41.5628		195.93				0.291		1.13		1.83		33409

		Average						17.983		n.a.		1.75		11.6181		53.8				0.241		1.08		1.75		31215

		Minimum						17.834		0		0.03		0.0263		0.07				0.232		1.05		1.57		21313

		Standard Deviation						0.087		n.a.		1.67		12.0307		61.06				0.013		0.02		0.07		2652

		Relative Standard Deviation						0.49%		n.a.		95.74%		103.55%		113.50%				5.46%		2.05%		4.17%		8.50%
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Blad3

		Inj.		Injection Name		Type		Ret.Time		Amount		Rel.Area		Area		Height		Type		Width (50%)		Asym.		Resol.		Plates

		No.		Selected Peak:				min				%		nC*min		nC				min		EP		EP		EP

		Xylobiose		Xylobiose		Xylobiose		Xylobiose		Xylobiose		Xylobiose		Xylobiose		Xylobiose		Xylobiose		Xylobiose		Xylobiose		Xylobiose		Xylobiose

								ED_1		ED_1		ED_1		ED_1		ED_1		ED_1		ED_1		ED_1		ED_1		ED_1

		1		Blanc		Unknown		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		2		Blanc		Unknown		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		3		Std 5		Unknown		7.533		n.a.		13.07		10.6689		37.78		BM		0.259		1.08		n.a.		4704				5		R		0.9974324445								0%		0%

		4		Std 12,5		Unknown		7.584		n.a.		12.99		26.7317		92.6		M		0.264		1.1		n.a.		4566				12.5		Max		120.5

		5		Std 25		Unknown		7.617		n.a.		16.43		52.9744		181.24		M		0.267		1.12		n.a.		4497				25

		6		Std 50		Unknown		n.a.		n.a.		n.a.		96.7629		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.				50												GH 67

		7		GH 67 T45 A		Unknown		7.517		n.a.		4.93		23.2218		77.91		M		0.269		1.12		n.a.		4319								22.1						45		18%		1%

		8		GH 67 T45 B		Unknown		7.5		n.a.		4.76		20.8967		69.49		M		0.271		1.13		n.a.		4228								1.6		7%				50		27%		1%

		9		GH 67 T50 A		Unknown		7.533		n.a.		0.07		0.3011		0.93		BM		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.								0.3						55		37%		1%

		10		GH 67 T50 B		Unknown		7.534		n.a.		0.07		0.3111		0.83		BM		0.322		1.5		1.95		3023								0.0		2%				60		52%		1%

		11		AA T50 A		Unknown		7.5		n.a.		5.74		33.3146		110.94		M		0.271		1.14		n.a.		4239								32.7						65		72%		0%

		12		AA T50 B		Unknown		7.517		n.a.		6.18		32.0166		107.44		BM		0.272		1.11		n.a.		4234								0.9		3%				70		89%		1%

		13		GH 67 T55 A		Unknown		7.5		n.a.		8.75		44.0144		145.17		M		0.274		1.14		n.a.		4148								44.6						75		100%		1%

		14		GH 67 T55 B		Unknown		7.517		n.a.		7.68		45.1334		150.56		BM		0.274		1.14		n.a.		4182								0.8		2%

		15		Std 12,5		Unknown		7.6		n.a.		16.3		26.7895		92.14		M		0.266		1.14		n.a.		4528

		16		GH 67 T60 A		Unknown		7.5		n.a.		9.43		61.0814		203.81		M		0.273		1.18		n.a.		4183								62.1

		17		GH 67 T60 B		Unknown		7.5		n.a.		9.71		63.151		207.95		M		0.274		1.14		n.a.		4139								1.5		2%

		18		GH 67 T65 A		Unknown		7.484		n.a.		12.7		86.2501		284.8		M		0.276		1.19		n.a.		4081								86.2

		19		GH 67 T65 B		Unknown		7.5		n.a.		12.52		86.22		284.22		M		0.276		1.17		n.a.		4081								0.0		0%

		20		GH 67 T70 A		Unknown		7.484		n.a.		14.87		108.0125		355.83		M		0.277		1.2		n.a.		4052								107.3

		21		GH 67 T70 B		Unknown		7.483		n.a.		14.73		106.6041		350.28		M		0.277		1.15		n.a.		4036								1.0		1%

		22		GH 67 T75 A		Unknown		7.483		n.a.		16.08		119.9587		392.51		M		0.279		1.17		n.a.		3995								120.5

		23		GH 67 T75 B		Unknown		7.484		n.a.		16.09		121.0504		392.53		M		0.281		1.16		n.a.		3924								0.8		1%

		24		Blanc		Unknown		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		25		Std 5		Unknown		7.584		n.a.		8.34		10.7258		37.18		BM		0.264		1.13		n.a.		4565				5		R		0.9997161857								0%		0%

		26		Std 12,5		Unknown		7.583		n.a.		16.35		26.7936		92.83		M		0.264		1.1		n.a.		4577				12.5		Max		0.3

		27		Std 25		Unknown		7.584		n.a.		15.88		53.0832		182		M		0.267		1.16		n.a.		4474				25

		28		Std 50		Unknown		7.584		n.a.		19.4		102.8178		347.58		M		0.271		1.14		n.a.		4324				50

		29		GH 115 T45 A		Unknown		7.434		n.a.		0.05		0.2599		0.49		BMB		0.519		1.56		5.93		1137								0.2						45		73.95%		0.01%

		30		GH 115 T45 B		Unknown		7.417		n.a.		0.04		0.2354		0.47		BMB		0.506		1.67		6.09		1192								0.0		7%				50		74.04%		0.02%

		31		GH 115 T50 A		Unknown		7.634		n.a.		0.04		0.2353		0.48		BMB		0.503		0.89		5.64		1278								0.2						55		78.98%		0.10%

		32		GH 115 T50 B		Unknown		7.617		n.a.		0.04		0.2606		0.55		BMB		0.497		0.93		5.71		1302								0.0		7%				60		100.00%		0.02%

		33		BW T50 A		Unknown		7.4		n.a.		0.04		0.2792		0.54		BMB		0.511		1.68		6.05		1163								0.3						65		89.04%		0.00%

		34		BW T50 B		Unknown		7.4		n.a.		0.04		0.2498		0.48		BMB		0.517		1.77		5.97		1136								0.0		8%				70		91.34%		0.00%

		35		GH 115 T55 A		Unknown		7.634		n.a.		0.07		0.4228		0.91		BMB		0.488		0.89		5.84		1354								0.3						75		97.06%		0.01%

		36		GH 115 T55 B		Unknown		7.4		n.a.		0.04		0.247		0.48		BMB		0.515		1.73		5.99		1143								0.1		37%

		37		Std 12,5		Unknown		7.584		n.a.		11.48		26.7294		91.77		M		0.266		1.1		n.a.		4492

		38		GH 115 T60 A		Unknown		7.6		n.a.		0.05		0.3186		0.63		BMB		0.508		0.9		5.68		1241								0.3

		39		GH 115 T60 B		Unknown		7.4		n.a.		0.04		0.2778		0.52		BMB		0.522		1.68		5.93		1111								0.0		10%

		40		GH 115 T65 A		Unknown		7.4		n.a.		0.05		0.3036		0.61		BMB		0.502		1.64		6.15		1206								0.3

		41		GH 115 T65 B		Unknown		7.4		n.a.		0.05		0.3082		0.59		BMB		0.516		1.67		5.98		1137								0.0		1%

		42		GH 115 T70 A		Unknown		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		43		GH 115 T70 B		Unknown		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.		n.a.

		44		GH 115 T75 A		Unknown		7.4		n.a.		0.05		0.3201		0.61		BMB		0.52		1.68		5.94		1123								0.3

		45		GH 115 T75 B		Unknown		7.6		n.a.		0.05		0.33		0.65		BMB		0.513		0.92		5.62		1218								0.0		2%

		46		Std 5		Unknown		7.567		n.a.		4.54		10.6861		37.14		BM		0.264		1.11		n.a.		4565

		47		Std 25		Unknown		7.55		n.a.		15.77		52.9498		181.56		M		0.267		1.16		n.a.		4431

		Maximum						7.634		0		19.4		121.0504		392.53				0.522		1.77		6.15		4704

		Average						7.516		n.a.		7.21		33.0863		110.17				0.356		1.24		5.63		3183

		Minimum						7.4		0		0.04		0.2353		0.47				0.259		0.89		1.95		1111

		Standard Deviation						0.074		n.a.		6.75		38.4308		126.79				0.115		0.26		1.03		1501

		Relative Standard Deviation						0.98%		n.a.		93.65%		116.15%		115.08%				32.36%		20.96%		18.33%		47.16%
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