>5S0
TTTAAGAGACGCAACCACAACGCTCTAACGCAATCAATCTACATTATATTAAACGTCTCTAAAA
>5S1
CGTCTCGTTTATCAACAACAACCACAACGCTCTAACGCAATCAATCTACATTATATCAAACTTAAAACGAGACG
>5S2
CGTCTCGTTTAACCGAAGCAAGGACCACAACTCCTTGCTCTAACTCAATCAATCTACATTATATTAATCAAACTTAAAACGAGACG
>5S3
CGTCTCGTTTAAACAAACAGAGCAAGGACCACAACTCCTTCGATATACTTCTTATCGGCTCTAACTCAATCAATCTACATTATATTAATCAAACTTAAAACGAGACG

>3S0
CGCCGAAGAGCGCATCGGATCTAATAATAAACTTAGGCAATAAATTTCGACATCATAATAAAGCCACGTATCTACATCAACACAAGATTAGTATTTTCAAAACTGTTTTCAGCAGAACACATATTTTCATTTTTAACGTAATTTTCATTTAGCGTTAGTACAGTCACCTTCACAGAACGTTTGGAGAAGTGAGGGCTCTTCC
>3S1
GCTCTTCCCGCGCATCGGATCACTAATAATAAACTTCAGGCAATAAATTTCGACATCATAATAAAGCCACGTCATCTACATCAACACAAGATTAGTCATTTTCAAAACTGTTTTCAGCAGAACACATATTTTCATTTTTAATAAACGTACATTTTCATTTAGCGTTAGTACAGTCACCTTCACAGAACGTTTGGAGATTTTAGTGAGGGATTGAAGAGC
>3S2
GCTCTTCCCGCGTAAAATAAAGCCACGTCATCTACATCAACACAAGATTAGTCATTTTGATTGAAGAGC
>3S3
GCTCTTCCCGCGCAATAAATTTTAGCTACGTATCTAATAACTAAGATTAGCATTTCTATGTGAGCGAGTTTTCTGTGCTAAGTCAGTGTTTATTTTGCAGAGTCGTCCCTTCAGCAAGGACACAAAAAGATTTTAATTTTATTGATTGAAGAGC
>3S4
GCTCTTCCCGCGCAATAAATTCAATCGTCATTCAAAGTTGTGGTTGATTGACTGATTCCTAAGATTAGCATTTCTATGTGAGCGAGATTTCTGTGCTAAGTCAGTGTTTATATTGTCTTTGTGAGCTCCTGTTTAGCAGGTCGTCCCTTCAGCAAGGACACAAAAAGATAATTTTATTGATTGAAGAGC
>3S5
GCTCTTCCCGCGCAATAAATTCAGCGTTAGTACAGTCACCTTCACAGAACCATTTAACTAGAGATTCCTAAGATTAGCATTTCTATGTGAGCGAGATTTCTGTGCTAAGTCAGTGTTTATATTGTCTTTGTGAGCTCCTGTTTAGCAGGTCGTCCCTTCAGCAAGGACACAAAAAGATAATTTTATTGATTGAAGAGC
>3S6
GCTCTTCCCGCGCAATAAATTCAATCGTCATTCAAAGTTGTGGTTGATTGACTGATTCCTAAGATTAGCATTTCTATGTGAGCGAGATTTCTGTGCTAAGTCAGTGTTTATTAGAGTAAGAGAGCTCTCGTATACCGAGTCGTGCCATCTGCAAGCACACTATTACTTTAATAATTGATTGAAGAGC
>3S7
GCTCTTCCCGCGCAATAAATTCAGGATCCTGGGAAACAGGATGTCGGAAAGTTGTGGTTTCCGATTGATTCCTAAGATTAGCATTTCTATGTGAGCGAGATTTCTGTGCTAAGTCAGTGTTTATTAGAGTAAGAGAGCTCTCGTATACCGAGTCGTGCCATCTGCAAGCACACTATTACTTTAATGATTGAAGAGC
>3S8
GCTCTTCCCGCGCAATAAATTCAATCGTCATTCAAAGTTGTGGTTGATTGACTGATTCCTAAGATTAGCATTTCTATGTGAGCGAGATTTCTGTGCTAAGTCAGTGTTTATTAGAGTAAGAGAGCTCCTGTATACCAGGTCGTCCCATCTGCAAGGACACTATTACTTTAATAATTGATTGAAGAGC
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