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	[bookmark: OLE_LINK231][bookmark: OLE_LINK232]Primers
	Sequence (5’-3’)

	rhFGF21.F
	CATCCGATTCCGGATAGCAG

	rhFGF21.R
	TTAATGATGATGATGATGATGGCTCG

	rhFGF21.F2
	TAATAAGGAGGATTTACATATGAAATACCTATTGCCTACGGCAGC

	rhFGF21.R2
	GCTATGCGAGCCATCATCATCATCATCATTAA 

	pMATE-vector.F
	AGAAGTCTCGTTCCGACAGTTGG

	pMATE-vector.R
	AATTATTCCCCCTAGCTAATTTTCGTTTAATTATAAATTAAG

	pMA5-vector.F
	CATATGAGTTATGCAGTTTGTAGAATGC

	pMA5-vector.R
	GTGTGCTCTGCGAGGCTG

	pMATEF-vector.F
	CATCCGATTCCGGATAGCAGCC

	pMATEF-vector.R
	TTTAACTTAATTTATAATTAAACGAAAATTAGCTAGGGGGAATAATT

	pmalA.F
	CGCGGATCCCTTTTGTCCCCTGCCTTTTCT

	pmalA.R
	CGGGGTACCATGACGACCTCCTTGATAAATTTTACAATTCCATTTA

	CIS1.F
	TAAACGATGAAATACCTATTGCCTACGGCAGC

	CIS1.R
	TTCTTCTCCTTTACTCATAATTATTCCCCCTAGCTAATTTTCGTTT
	
	

	CIS2.F
	CTTGTATCATGAAATACCTATTGCCTACGGCAGC
	
	

	CIS2.R
	GTTTTTGGCGTCTTCCATAATTATTCCCCCTAGCTAATTTTCGTTT
	
	

	CIS3.F
	ATCTGTTCAATGAAATACCTATTGCCTACGGCAGC
	
	

	CIS3.R
	GAATGATTTTTTCTTCATAATTATTCCCCCTAGCTAATTTTCGTTT
	
	

	CIS4.F
	AGGTTTTATATGAAATACCTATTGCCTACGGCAGC
	
	

	CIS4.R
	ATAAATACCATATTTCATAATTATTCCCCCTAGCTAATTTTCGTTT
	
	

	CIS5.F
	ATAAGGAGGATTTACATATGAAATACCTATTGCCTACGGCAGC
	
	

	CIS5.R
	TTTGTTATTGTCTGCCATAATTATTCCCCCTAGCTAATTTTCGTTT
	
	

	CIS6.F
	ATAAGGAGGAATAAATGAAATACCTATTGCCTACGGCAGC
	
	

	CIS6.R
	TTAATCGATACATAATTATTCCCCCTAGCTAATTTTCGTTT  
	
	

	CIS7.F
	GGATGATTGAATGAAATACCTATTGCCTACGGCAGC
	
	

	CIS7.R
	TCCTTGAACATAATTATTCCCCCTAGCTAATTTTCGTTT
	
	

	SPpelB.F
	ATGAAATACCTATTGCCTACGGCAGC
	
	

	SPpelB.R
	GCTCAACCCGCAATGGCC
	
	

	SPphoD.F
	ATGGCATACGACAGTCGTTTTGATGAA
	
	

	SPphoD.R
	GGTTGGGGCCTTTGAAGTAAATGCT
	
	

	SPpel.F
	ATGAAAAAAGTGATGTTAGCTACGGCTTT
	
	

	SPpel.R
	GCTGGCGCGAACGCA
	
	

	SPywbN.F
	ATGAGCGATGAACAGAAAAAGCCAG
	
	

	SPywbN.R
	GGGCAGCCGTTGCG
	
	

	SPlipA.F
	ATGAAATTTGTAAAAAGAAGGATCATTGCACTTGT
	
	

	SPlipA.R
	CGTCAGCAAAAGCCGCT
	
	

	SPprotA.F
	ATGAAAAAGAAAAACATTTATTCAATTCGTAAACTAGGTGT
	
	

	SPprotA.R
	CGTAACACCTGCTGCAAATGCT
	
	
	

	SPywmC.F
	ATGAAGAAAAGATTTTCACTGATCATGATGACAGG
	
	
	

	SPywmC.R
	CTTTTTGGATTAACTTCACCTGCTTTTGCA
	
	
	

	SPdacB.F
	ATGCGCATTTTCAAAAAAGCAGTATTCG
	
	
	

	SPdacB.R
	ACCGTAAATGTGAATACAGCACATGCT
	
	
	

	SPnprE.F
	ATGGGTTTAGGTAAGAAATTGTCTGTTGCT
	
	
	

	SPnprE.R
	GCCTGCCAGGTGTTCAGGCT
	
	
	

	SPyddT.F
	ATGAGAAAGAAAAGAGTTATTACTTGTGTTATGGCT
	
	
	

	SPyddT.R
	TTTACCTGCAGGTTACGCTTCTGCA
	
	
	

	SPyoqm.F
	ATGAAATTAAGAAAAGTATTGACTGGTTCTGTT
	
	
	

	SP yoqm.R
	TTCTGCTTCTCCTGCATTCGCT
	
	
	

	SPyvce.F
	ATGAGAAAGAGTTTAATTACACTTGGTTTGGC
	
	
	

	SPyvce.R
	CATTTACAAGTAAAACTGCATCGGCG
	
	
	

	BlsecA.F
	ATGCTTGGAATTTTAAATAAAGTGTTTGAT
	
	
	

	BlsecA.R
	TTATTCTGTTCTTCCGCAGCAGTTTTTATA
	
	
	

	CsaA.F
	TTATCCGATTTTTGTGCCGTTTGGG
	
	
	

	CsaA.R
	ATGGCAGTTATTGATGACTTTGAGAA
	
	
	

	DnaK.F
	TTATTTTTTGTTTTGGTCGTCGTTTACTTCTT
	
	
	

	DnaK.R
	GTGAGTAAAGTTATCGGAATCGACTTAGGAAC
	
	
	

	Ffh.F
	ATGGCATTTGAAGGATTAGCCGAC
	
	
	

	Ffh.R
	TTACATAAAAGGTAGCTTAAACCCTTTTTTCTT
	
	
	

	Ftsy.F
	ATGAGCTTTTTTAAAAAATTAAAAGAGAAAATCACAAAAC
	
	
	

	Ftsy.R
	TTAATCGTCGGCTTTTTCCACTAAATCTGAAA
	
	
	

	GroESL.F
	TTGTTAAAGCCATTAGGTGATCGCG
	
	
	

	GroESL.R
	TTACATCATTCCACCCATACCGCCC
	
	
	

	PrsA.F
	TTATTTAGAATTGCTTGAAGATGAAGAAGTGCTG
	
	
	

	PrsA.R
	ATGAAGAAAATCGCAATAGCAGC
	
	
	

	QssecA.F
	TCAAACATTTTATTTAAAATTCCAAGCAT
	
	
	

	QssceA.R
	CCGCTTCGTGAGTATCAAATGGAATAG
	
	
	

	Scr.F
	CGTTTGGGTCCTGCGCAAT
	
	
	

	Scr.R
	AGGGTTGCCTGGGCCGAGC
	
	
	

	YrdF.F
	CTACTCTATTATTATTTTAAATTCGTCCTTTAGTTCTTCT
	
	
	

	YrdF.R
	ATGAGAAAAATAATAATAGATGGAAGAGACTTTGAAAAT
	
	
	

	Hbs.f
	TTATTTTCCGGCAACTGCGTCTT
	
	
	

	Hbs.r
	ATGAACAAAACAGAACTTATCAATGCGGTT
	
	
	

	Pgrac.F
	AAAGGAGGTAAGGATCACTAGAAAATTTTTTAAA
	
	
	

	Pgrac.F
	TTCCTCCTTTaattggtgttggttgttgt
	
	
	

	PDF.F
	TAATAACCGGGCAGGCCATGTCT
	
	
	

	PDF.R
	CCAGTGCAGGAGCTCTTAGCATATTATG
	
	
	

	UP.F
	AATCTCGGCAATGAAAGAAGCGG
	
	
	

	UP.R
	TTTCATCCCCCTTTTTCAACATGCT
	
	
	

	DN.F
	GTGGAAAAAAAGCTGCCGTCATT
	
	
	

	DN.R
	CCGACAGCTTTGTTGTGCTGATA
	
	
	

	Cm.F
	TCTTCAACTAAAGCACCCATTAGTTCAACAAA
	
	
	

	Cm.R
	TTATTCATTCAGTTTTCGTGCGGACTGG
	
	
	

	araR.F
	ATGTTTTCTTACAAAGAACGCTGTGATAT
	
	
	

	araR.R
	TTATTCATTCAGTTTTCGTGCGGACT
	
	
	

	G1.F
	ATGAGGAAAAAAACGAAAAACAGACTCATCA
	
	
	

	G1.R
	TTAATTTTCTGTGTTCATATTAAGTTTTCCATTCGC
	
	
	

	G2.F
	ATGAAAAACATGTCTTGCAAACTTGT
	
	
	

	G2.R
	TTACTTTTTCGGTTTGACGGCGTTCAG
	
	
	

	G3.F
	ATGAAACGCAGAAAATTCAGCTCGG
	
	
	

	G3.R
	TTACTTTTCAACAACAACTTTTGCTTCCT
	
	
	

	G4.F
	ATGAAATTAGTTCCAAGATTCAGAAAACAATGGT
	
	
	

	G4.R
	TTAGACGGAGTCTTTTTTGCTTTTGCC
	
	
	

	G5.F
	TTGCGCAACTTGACCAAGAC
	
	
	

	G5.R
	TCATAGAATGCCGACAGCCTCATACG
	
	
	

	G6.F
	TTGAAAAAGGGGATCATTCGCTTTCTG
	
	
	

	G6.R
	CTTATTCAACAGTGAAAGGTTCTTCGGTCAAA
	
	
	

	UP2.F
	CTTGGAAGGCGAGACGGTTGG
	
	
	

	UP2.R
	GATTCATCTCCTTTTTCTATGATGTTTGATATATATATCG
	
	
	

	DN2.F
	CCAAAAACCTTTAAGATTTGCATTCCA
	
	
	

	DN2.R
	TAGCCCATCATTGGGATATGAAGCCC
	
	
	

	UP3.F
	AAAAAGGCATAAGCAGTTTTTTATCGG
	
	
	

	UP3.R
	GTTATCCCTCCTGCAAAATAATGAATCT
	
	
	

	DN3.F
DN3.R
	CCAAAAAGCGGTGCTCGATGC
TATAAAGCTCGCCATTGTAAATAATGGTGTACGTAT
	

	
	

	UP4.F
	TTGCGACGGATGAATTGCTGAAGCT
	
	
	

	UP4.R
	TTTGTCATCTCCCTCCTTTAGTGTCA
	
	
	

	DN4.F
	TAAGACGGAGTCTTTTTTTATTTCGTTTTTAAGAA
	
	
	

	DN4.R
	GAGGAAAAAGATGAAAAAGCATATCAGCATGC
	
	
	

	UP5.F
	TCATTGACCGATACATGGAGGAACTAAATGCA
	
	
	

	UP5.R
	AACACCACATCCTTCCTATTTTGGAAT
	
	
	

	DN5.F
	GCAAACAAAAACAGTCAGGACACAGAG
	
	
	

	DN5.R
	ATTTTGGCAAATTAATATGATATAGTTGGCTTAACT
	
	
	

	UP6.F
	TCCACTTTATTCATAGGGATGAGATCATTTTTCTT
	
	
	

	UP6.R
	TGTGTTTCCCCCTTTGTATTTAGAAAAAATGTGA
	
	
	

	DN6.F
	AAAAAGCCCTGCCGATTCGG
	
	
	

	DN6.R
	CAGAAACGGCCTTACAGCAAACC
	
	
	



